
姓名：徐瑶 

性别：女 

政治面貌：中共党员 
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教育经历： 

2011.9-2014.12  西北农林科技大学动物科技学院   遗传学   博士 

2009.9-2011.07  西北农林科技大学动物科技学院   遗传学   硕士 

2005.9-2009.07  西北农林科技大学国家生命科学人才培养基地（本硕连读）生物技术 学士 

社会兼职： 

陕西省细胞生物学学会会员、多个 SCI 杂志审稿专家 

招收研究生学科及方向：分子生物学；细胞生物学；基础医学 

从事研究的学科专业领域及主要研究方向： 

（1）肌肉再生过程中关键分子的表观遗传调控及机制研究；（2）肿瘤的迁移、侵袭及新生血管

形成与表观遗传调控；（3）糖尿病的发病机制及诊断分子标记研究；（4）肠道微生态与表观遗

传学调控研究 

主要工作经历及业绩： 

2015.2-2018.6   武汉科技大学生命科学与健康学院   讲师 

2018.6-至今     武汉科技大学生命科学与健康学院   副教授 

主持的主要科研项目 

（1）主持国家自然科学基金青年基金项目（MRTF-A 调控 PAX7 介导的肌肉再生及其机制研究，

31600617） 

（2）主持湖北省自然科学基金一般项目-青年项目（转录因子 KLF15 抑制 VEGF诱导的肿瘤血管

生成及其分子机制，2016CFB171） 

（3）主持湖北省教育厅科学研究计划项目-中青年项目（Sirt2 抑制 VEGF 介导的肿瘤微血管形

成的表观遗传机制研究，Q20181102）  

（4）主持武汉科技大学青年科技骨干培养计划项目（MYL3 基因拷贝数变异与甲基化修饰调控心

肌肥厚的机制解析，2016xz036） 
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